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Motivation und Ziele

Klimawandel und Durreperioden stellen eine zunehmende Bedrohung fur den Ertrag von Winterweizen dar.
Vor diesem Hintergrund ist es wichtig, die molekularen Grundlagen und Mechanismen von Trockenstress-
toleranz in Weizen aufzuklaren. Von besonderer Bedeutung hierbei ist die ldentifizierung von beteiligten
Genen, welche als Marker sowie direkt in Zuchtungsprogrammen eingesetzt werden konnen. Im Projektl’]
nutzten wir die Bayerische Magic Wheat Population (BMW)!?l | um die Diversitat von Trockenstresstoleranz
im lokalen Material zu studieren. Dabei nutzen wir Isotopendiskriminierung (6'3C/12C) als physiologisches
Merkmal fur die intrinsische Wassernutzungsfahigkeit (IWNE) in Weizen.
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Fur das Projekt wurden die Extremsorten in Bezug
auf 013C/12C selektiert, und unter Trockenstress
und Kontrollbedingungen phanotypisiert. ==
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Korrelation der Eigengene der Module mit Stress-

oder Kontrollbedingung (a) und &'3C/12C- [1]: https://www.bayklimafit.de/teilprojekte/projekt-2-1-1
[2]: Stadimeier M, Hartl L, Mohler V. Usefulness of a Multiparent Advanced

Gru ppen (b) Korrelation mit EXpreSSion: Generation Intercross Population With a Greatly Reduced Mating Design for
_ .y _ . Genetic Studies in Winter Wheat. Front Plant Sci. 2018 Dec 6;9:1825.doi:
rot = positiv, blau = negativ 10.3389/fpls.2018.01825.
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