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Hintergrund (allgemein) Hintergrund (speziell)

Die Interaktion von Klimafaktoren, Pflanze und Der Schlauchpilz Ramularia collo-cygni? und

Krankheitserregern bedingt den Ausbruch und die Schlauchpilze der Gattung Fusarium sind wichtige

Schwere von Pflanzenkrankheiten?’. In Modell- Krankheitserreger der Gerste. |hr Auftreten ist

pflanzen beeinflusst die Antwort auf Klimafaktoren durch spezifische Klimafaktoren wie hohe

die Immunantwort der Pflanze gegen Pathogene. Temperaturen und starke Sonneneinstrahlung

In Kulturpflanzen sind genetische Kopplung, beginstigt und verursacht Ertrags- und

Pleiotropie und physiologische Wechselwirkungen Qualitatsverluste’’. Die natirlichen Resistenzen

von Faktoren der Klimaanpassung und Faktoren gegen diese Erreger sind genetisch komplex und

der natirlichen Immunitét vorhanden aber wenig unvollstandig®®. Die chemische Kontrolle ist

verstandend. lickenhaft und die Erreger entwickeln zunehmend
Wirkstoffresistenzen.

Projektinhalt

» Ein besseres Verstandnis der Wechselwirkungen von Resistenz gegen biotische und abiotische
Schadfaktoren ist notwendig, um nachhaltig klimaangepasste Gerste zu ziichten.

» Die Erh6éhung des Resistenzpotenzials von klimaangepasster Gerste kénnte zum reduzierten Einsatz

von Pflanzenschutzmitteln und zur Verringerung der (
Mykotoxinbelastung im Erntegut beitragen. Hitze/Trockenheit==3» Pflanze €= Pathoge“e

» Ein fur die Pflanzenziichtung relevantes Sortiment an
Gerstengenotypen (erstellt durch bayerische Pflanzengenotyp-
Gerstenziichter und die 6ffentlichen Forschungsstellen) abhangige Antwort
steht fi:fr die Phanotypisierung der Krankheitsresistenz auf abiofischen Siress auf biofischen Siress
zur Verfigung. _ —

> Resistente Genotypen werden selektiert, charakterisiert : S Fusarium culmorum
und dienen der Findung von Expressionsmarkern. \ i"—/ *Ramularia collo- c@
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