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Globale Klimaerwarmung - Hitzestress

Erhdhung der durchschnittlichen Temperaturen in Bayern

Durchschnitt Juni-August im langjahrigen Abweichung Durchschnitt Juni-August 2015 vom
Mittel (1961-1990) [in °C] langjahrigen Mittel [in °C]
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Globale Klimaerwarmung - Hitzestress
Folgen: Sterilitat bei Kultur- und Wildpflanzen
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Rapsfeld (Quelle: wa.gov.au)



Globale Klimaerwarmung - Hitzestress
Ursachen: insbesondere kurze Hochtemperaturepisoden (KHTS)

Lufttemperatur- und Niederschlagsverlauf
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Quelle: Wetterstation Bochold



Globale Klimaerwarmung - Hitzestress
Ursachen: Pollenentwicklung sensitiv fur KHTs
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Ziele des Forschungsvorhabens

» |dentifizierung der kritischen KHT-Phasen (Mais / Weizen)

> l|dentifizierung von KHT-korrelierten Genen bzw. molekularen
Mechanismen der Pollenentwicklung (sensitive/tolerante

Linien)

» Langfristig Selektion Hitzestress-toleranter Nutzpflanzen




» Durchfiihrung verschiedener KHT-Regimes, Identifizierung

der kritischen Stadien, physiologische Untersuchungen

» Probensampling, RNAseq und bioinformatische Analysen

(Identifizierung von Kandidaten-Genen / Pathways)

?:\

\ A\Y > Analyse von Kandidaten ,KHT-Genen* durch

Genomeditierung im Gewachshaus
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